AVALIACAO DA HETEROGENEIDADE INTRATUMORAL DE
ALTERACOES MOLECULARES DE CARCINOMA EPIDERMOIDE
DE ESOFAGO COM POTENCIAL DE USO NA CLINICA
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INTRODUCAO METODOLOGIA

O cancer de esofago é o oitavo tipo de cancer mais comum no mundo e ocupa a
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sexta posicao em mortalidade . Dentre os principais tipos histologicos para este tipo
de cancer, destacam-se o adenocarcinoma e o carcinoma epidermoide de es6fago
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(CEE), sendo que este ultimo corresponde a mais de 80% dos casos . A etiologia do
cancer de esofago esta relacionada a fatores de risco como o tabagismo e etilismo e
sua alta mortalidade é consequéncia de um diagnostico tardio, levando a um
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tratamentoineficazdadoenca .Sendo assim, o entendimento de alguns mecanismos
moleculares e a identificacao de biomarcadores de diagnostico precoce sao
fundamentais para um melhor prognodstico de individuos acometidos por esta

doenga?

Entretanto, ainda nao foi determinado se tais alteracdes ocorrem de forma
uniforme na massa tumoral. Analises em larga escala ja foram capazes de demonstrar
gue algumas alteracdes de expressao génica e do perfil de metilacao de DNA sao
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capazes de discriminar o tecido normal do tecido tumoral . Entretanto, é possivel que
essas alteracoes acontecam de forma heterogénea no tumor. A heterogeneidade
intratumoral € um fendmeno ja conhecido para a maioria dos tipos tumorais e é vista

como uma barreira que pode prejudicar tanto o diagnostico preciso quanto o
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prognostico e tratamento do paciente
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PCR DNA

Bissulfito de sodio RT-PCR
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Diferentes niveis de expressao 61 gyggacccya acaacatgga tag
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do tumor genes ja encontrados alterados €4l SHEICERCLT. JEFRACRGRT e
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Avaliar a heterogeneidade intratumoral de alterac6es moleculares caracteristicas

de carcinoma epidermoide de es6fago. Sequenciamento Pirosequenciamento PCRq

CRONOGRAMA

A coleta de amostras dos pacientes com CEE do INCA e os experimentos estao em
andamento.
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